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МИНИСТЕРСТВО НА ЗЕМЕДЕЛИЕТО, ХРАНИТЕ И ГОРИТЕ 

ЦЕНТЪР ЗА ОЦЕНКА НА РИСКА  

ПО ХРАНИТЕЛНАТА ВЕРИГА 

 

ИНФОРМАЦИЯ 

 

Разпространение на инфлуенцата по свинете в европа 

Influenza and its presence in European pig herds 

 

Популациите от домашни свине в Европа, по всяка вероятност, са 

нововъзникващ резервоар на вируси на инфлуенца тип А със зоонозен потенциал. В 

подкрепа на тази теория е извършено проучване относно степента на значимост 

на тези констатации и как може те да повлияят на програмите за ваксинация. 

Инфекциите със свинския Инфлуенца А вирус (SIV), изглежда, са широко 

разпространени сред популациите от домашни свине в Европа. При скорошно проучване 

на немски, британски, финландски и американски учени, публикувано в 

специализираното научно издание Cell Host & Microbe1, инфекцията често е доказвана 

при свине с респираторни заболявания. Очевидно вирусът действа като компонент от 

смес на различни ко-патогени. Проучването се основава на пасивeн надзор в 

стопанствата, засегнати от респираторни проблеми, и следователно резултатите не би 

следвало да бъдат представителни. 

 

Вземане на носна проба от прасенце. Снимка: Dr Alex Ramirez 

 

Вирусите на свинския грип А (swIAV) могат да играят решаваща роля в 

генерирането на нови човешки пандемични вируси. В това проучване задълбоченият 

пасивен надзор, обхвана близо 2500 европейски свиневъдни стопанства и над 18 000 

индивидуални проби, идентифицира целогодишно присъствие на до четири основни 

                                                        
1 https://www.cell.com/cell-host-microbe/fulltext/S1931-3128(20)30402-9; https://www.cell.com/cell-host-

microbe/home 
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линии swIAV в над 50% от изследваните ферми. Филогенетичните анализи показват, че 

интензивното преасортиране с човешки пандемичен вирус A(H1N1)/2009 (H1pdm) 

създава разширяващ се и нов репертоар от поне 31 различни генотипа swIAV и 12 

отделни комбинации хемаглутинин/невраминидаза с до голяма степен неизвестни 

последици за вирулентността и тропизма на гостоприемника. Няколко вирусни изолати 

са били устойчиви на човешкия антивирусен протеин MxA, предпоставка за зоонозно 

предаване и стабилно въвеждане в човешките популации. При swIAV се забелязва 

изразена антигенна вариация и няколко H1pdm линии, антигенно различни от 

настоящите сезонни човешки H1pdm, ко-циркулиращи в свинете. По този начин 

европейските популации свине представляват резервоари за нововъзникващи 

щамове на IAV със зоонозен и, вероятно, предпандемичен потенциал. 

 

 

 

Акценти от проучването: 

• Наблюдава се висока честота на вируса на инфлуенца А в европейските 

популации свине, 

• Идентифицирани са линии, антигенно различни от човешките ваксинални 

щамове, 

• Някои изолати, предавани чрез аерозол при моделиране върху порчета, показват 

устойчивост на човешки MxA, 

• Европейските популации свине са домакини на градивни/структурни елементи 

на пред-пандемичните грипни вируси. 
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Разпространение на вируса в популацията на свинете в Европейския съюз 

(ЕС) 

В до 50% от стопанствата, в които са констатирани респираторни проблеми при 

отглежданите свине, са регистрирани SIV инфекции и при до 30% от индивидуално 

отглежданите свине, показващи клинични признаци на респираторно заболяване, са 

регистрирани положителни резултати за вируса. 

Идентифицирани са общо 4 основни типа SIV (Фигура 1): 

1. H1avN1av, 

2. 1huN2, 

3. H3N2, 

4. H1pdmN1pdm 

Установени са значителни различия по отношение на разпространението на тези 

вируси между отделните региони и държави в Европа. Идентифицирани са и 8 

допълнителни подтипа реасортанти на тези щамове, но с различна, обикновено по-ниска 

честота. Често тези реасортанти имат местен произход (напр. H1pdmN2 в северозападна 

Германия; H1avN2 в Дания и др.), но при някои от тях се наблюдава тенденция към по-

широко разпространение. Наблюдавани са и динамични времеви колебания в естеството 

на циркулиращите в дадената държава SIV. 

Честотата на появата на тези щамове варира в различните държави. Щамове, 

подобни на H1pdm, с по-висока честота се откриват във Великобритания и Ирландия в 

сравнение с другите части на Европа.  

В рамките на проучването в свинефермите циркулират до 4 основни типове SIV. В 

някои ферми е констатиран по един преобладаващ щам на SIV, но в някои стопанства, с 

течение на времето последователно са изолирани различни типове. В няколко ферми е 

очевидно едновременното присъствие на 2 или 3 от основните типове.  

 

Фигура 1 - Пропорционално разпределение на хемаглутинин (НА) през годините. Открити са и 

четири основни типове HA/NA на вируса на инфлуенцата по свинете. 

http://corhv.government.bg/
mailto:corhv.mail@mzh.government.bg


 
 

 
гр. София, 1618, бул. ”Цар Борис III” № 136 

http://corhv.government.bg, corhv@mzh.government.bg       

тел. 02/4273056 

Ф-НК-7.6-5/0 

4 

 

Генотипове на SIV 

В проучването се описват 31 различни генотипа. По-голямата част произхождат 

от реасортиране между по-старите типове на SIV и човешкия пандемичен вирус H1N1, 

въведен в популацията от свине през 2009 г. Подобна нарастваща активност на 

реасортиране се наблюдава и в Америка и в Азия. В Северна Америка от 2011 г. насам 

няколкото поредици от регионални огнища на инфекции със SIV при хора се дължат на 

реасортанти на SIV, които носят геномен сегмент (M) на човешкия вирус H1pdm.  

Откритите в Европа реасортанти обаче се различават от тези, които са причинили 

огнищата на заболяване при хора в САЩ. Независимо от това, нахлуването на човешкия 

вирус H1pdm в популацията на свинете допълнително увеличава вариабилността на 

вируса и може да доведе до повишен зоонотичен потенциал в SIV реасортантите. 

Риск от щамове, като източници на зоонози 

Антигенната диверсификация на щамове на вируса на инфлуенца А при хората 

(IAV) след предаване и разпространение в популациите на свине създава един от 

рисковете от зоонозни събития. Антигенната картография, използвана в проучването, е 

универсален инструмент за оценка на антигенната връзка между различните IAV 

щамове. Намерени са доказателства за удължена циркулация при домашни свине на 

типовете H1pdm, които антигенно се различават значително от щамовете при хората. 

Трудно е да се екстраполират такива резултати към реалния риск от предаване на 

зооноза. Този риск е оценен чрез тестване на серуми от възрастни хора за типовете на 

SIV, при които все още се установява допустима степен на кръстосана реактивност. 

Подобна кръстосана реактивност може да бъде забелязана и по отношение на 

други SIV типове, като подтипа H1av. Значителна част от малкото спорадични човешки 

инфекции на SIV, описани в Европа, са докладвани при деца и при 

имунокомпрометирани възрастни.  

Предотвратяване на нови реасортанти 

Свинете са известни като резервоар за смесване и реасортация на IAV от свински, 

човешки и дори птичи произход. В исторически план всички пандемични вируси при 

хората (с единственото изключение на H2N2 IAV от 1957 г.) са били предавани от хората 

на свинете по „обратен зоонотичен“ път. Тези щамове съществуват в продължение на 

десетилетия в популациите от свине. Това разширява резервоара от генетични 

градивни елементи за бъдещи зоонозни IAV. Действителната степен на взаимно 

предаване на IAV между хората и свинете не е известна и е трудна за оценка. 

Въз основа на малкото и спорадични случаи на заболели хора в Европа, може да 

се заключи, че SIV не се предават лесно на хората, въпреки че може да има 

асимптоматични инфекции, които са били пренебрегвани в миналото. Намаляването на 

натоварването с IAV в популациите от свине и при хората по време на грипния сезон, 

със сигурност би намалило риска от взаимно излагане и оттам на предаване на вируси. 

Инхибирането на инфекциите и/или намаляването на натоварването на екскрецията на 

вируса са основните цели на ваксинацията. Поради това, се препоръчва ваксинация на 

свинете срещу SIV, както и на персонала, който е в контакт със свинете, срещу сезонен 

грип при човека. 

Ваксинация срещу грип 

Трудността при ваксините срещу грип е, че вариациите в антигенния състав е 

общоизвестна характеристика на всички щамове IAV. Опитите за намиране на 

универсална ваксина, досега се провалят дори при сезонения грип при хората. Поради 
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това при създаването на противогрипна ваксина, комбинирането на основните 

циркулиращи щамове за даден сезон или регион в многовалентна ваксина, е често 

срещана и полезна стратегия. 

Ролята на хемаглутинина 

Хемаглутининът (Н) е основният вирусен детерминант, провокиращ 

изграждането на защитен имунитет чрез индуциране на антитела, които неутрализират 

вирусната инфекциозност. Смята се, че тези антитела играят важна роля за инхибиране 

на инфекцията при ваксинирания индивид, особено ако такива антитела присъстват на 

повърхността на дихателните пътища. Следователно сегашните концепции за ваксини 

срещу сезонен грип при човека се фокусират върху възможно най-висока хомология 

между Н протеините на ваксината и циркулиращите щамове. На тази основа се очаква 

ваксина, базирана на подтип H1avN1, също да предпазва от H1avN2, при условие че H1 

протеините на двата вируса са (почти) идентични. 

По-голямата част от човешките противогрипни ваксини са изцяло съставени от 

хемаглутинин и невраминидазни протеини – основните вирусни детерминанти, които 

индуцират защитен имунитет. Други вирусни протеини също индуцират имунитет, 

който може да бъде полезен за преодоляване на инфекцията.  

Всяка стратегия, която подпомага повишаването и разширяването на 

ефикасността на ваксината и предизвиква защита срещу широк спектър от варианти на 

IAV, е благоприятна. Друг вариант, който е приложен в лицензираните SIV ваксини в 

Европа, е използването на адюванти във ваксинния състав, които специално стимулират 

имунната система и могат да засилят ефикасността на ваксината. 

Нов вариант G4 на инфлуенца в Китай  

Китайските изследователи са докладвали за нов вариант G4 на инфлуенца. 

Епидемиологията на SIV в Азия е по-сложна в сравнение с тази в Европа, тъй като се 

откриват не само евразийски, но и северноамерикански щамове SIV и негови 

реасортанти. Наскоро докладваният генотип G4 принадлежи към подтипа H1av и 

изглежда е придобил известно първенство сред разпространените в Китай SIV. 

Съобщава се, че този щам има зоонозни свойства, които го правят потенциално 

пандемичен. Въпреки това, инфекциите при хора, потвърдени чрез откриване на вируси 

са спорадични и няма доказателства за постоянното им предаване от човек на човек. 

Сама по себе си, тази ситуация не се различава качествено от европейския статус, 

докладван при проучванията в Европа. 

 

Източници:  

Surveillance of European Domestic Pig Populations Identifies an Emerging Reservoir of 

Potentially Zoonotic Swine Influenza A Viruses; Dinah Henritzi; Philipp Peter Petric; Nicola 

Sarah Lewis; Annika Graaf; Alberto Pessia; Elke Starick; Angele Breithaupt; Günter 

Strebelow; Christine Luttermann; Larissa Mareike Kristin Parker; Charlotte Schröder; Bärbel 

Hammerschmidt; Georg Herrler; Elisabeth große Beilage; Daniel Stadlbauer; Viviana Simon; 

Florian Krammer; Silke Wacheck; Stefan Pesch; Martin Schwemmle; Martin Beer; Timm 

Clemens Harder; Published:July 27, 2020; DOI:https://doi.org/10.1016/j.chom.2020.07.006; 
https://www.cell.com/cell-host-microbe/fulltext/S1931-3128(20)30402-9  

Influenza and its presence in European pig herds, Author: Professor Dr Timm Harder, PhD 

The author of the article was one of the main authors of the scientific study. He is attached to 

the Institute of Diagnostic Virology (IVD), Federal Research Institute for Animal Health, 

Germany, and is extraordinary professor at the Institute of Infection Medicine, Christian-

http://corhv.government.bg/
mailto:corhv.mail@mzh.government.bg
https://www.cell.com/cell-host-microbe/fulltext/S1931-3128(20)30402-9


 
 

 
гр. София, 1618, бул. ”Цар Борис III” № 136 

http://corhv.government.bg, corhv@mzh.government.bg       

тел. 02/4273056 

Ф-НК-7.6-5/0 

6 

 

Albrechts-University, Kiel, Germany. Authors of Ceva Animal Health were involved in the 

scientific publication.  

https://www.pigprogress.net/Health/Partner/2020/9/Influenza-and-its-presence-in-European-

pig-herds-631227E/  

Други научни становища и актуална информация от 

областта на здравето, хуманното отношение и 

благосъстоянието на животните, антимикробната 

резистентност, както и оценка на риска по цялата 

хранителна верига може да намерите на сайта на Центъра 

за оценка на риска по хранителната верига: 

http://corhv.government.bg/ 

http://corhv.government.bg/?cat=28 

http://corhv.government.bg/?cat=27 

http://corhv.government.bg/?cat=71 

 

Изготвил: д-р Аксиния Антонова – главен експерт в дирекция „Оценка на риска по 

хранителната верига“ при ЦОРХВ; 30.09.2020 г. 
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